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Modalidad | Curso( ) Taller()Lab()Sem(x) [Tipo [T() P() T/P (x)

Caracter Obligatorio () Optativo ( x) Horas
Semana Semestre
Tedricas 2 Tedricas 32
Practicas 4 Practicas 64
Total 6 Total 96
Seriacion
Ninguna ( )

Obligatoria ( )

Asignatura antecedente

Asignatura subsecuente

Indicativa( )

Asignatura antecedente

Asignatura subsecuente

Objetivo general:

Resolver problemas relacionados a las ciencias gendmicas, protedmicas y metabolémicas
utilizando los principales algoritmos del area.

Objetivos especificos:

1. Revisar los principales algoritmos utilizados en estas disciplinas.

2. Identificar el algoritmo mads adecuado para responder a una pregunta bioldgica.

3. Utilizar las herramientas de prediccidn basadas en este tipo de algoritmo para describir




complejos problemas bioldgicos.
4. Describir problemas bioldgicos complejos basados en el tipo de algoritmo a través del uso
de herramientas de prediccidn.

indice tematico

Horas

Tema Semestre

Teoricas

Practicas

*Omicas 4

0

Breve introduccioén a Perl 4

16

Gendmica 8

16

Protedmica 8

16

Metabolémica 8

16

Subtotal 32

64

Total 96

Contenido Tematico

Tema

Subtemas

*Omicas
1.1 Antecedentes.
1.2. Manejo masivo de datos.

Breve introduccion a Perl

2.2 Funciones basicas.

2.2 Vectores, matrices y arreglos.
2.3 Estructuras de control.

2.4 Funciones.

2.5 Griéficos.

2.6 Lecturay escritura de archivos.
2.7 Consultas en bases de datos.

Gendmica

3.1 Analisis masivo de secuencias.

3.2 Ensamble y anotacidn de transcriptomas y genomas.
3.3 Microarreglos.

Protedmica

4.1 Generalidades sobre los métodos mas comunes.
4.2 Espectrometria de masas LS-MS, MALDI-TOF.
4.3 Complejos de proteinas.

4.4 Proteoma funcional.

Metaboldmica

5.1 Analisis metabolémico.

5.2 Técnicas separativas.

5.3 Sistemas de deteccion.

5.4 Sensores bioquimicos.

5.5 Reconstruccion de redes metabdlicas.
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Estrategias didacticas Evaluacién del aprendizaje

Exposicion (x) Examenes parciales (x)
Trabajo en equipo (x) Examen final (x)
Lecturas (x) Trabajos y tareas (x)
Trabajo de investigacion () Presentacidn de tema (x)
Practicas (taller o laboratorio) (x) Participacion en clase ()
Practicas de campo () Asistencia ()
Aprendizaje por proyectos () Rudbricas ()
Aprendizaje basado en problemas (x) Portafolios ()
Casos de ensefianza () Listas de cotejo ()
Otras (especificar) Otras (especificar) (x)

Reporte de lecturas

Reporte de précticas

Perfil profesiografico

Titulo o grado Profesionales con formacidn en Ciencias Gendmicas.

Experiencia docente | Docentes con estudios de posgrado y con experiencia en investigacién y
docencia de al menos dos afos a nivel licenciatura o posgrado.

Otra caracteristica
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